asociacion

., ar.gentl.na dg
microbiologia

aaMm @campus virtual

“HERRAMIENTAS DE BIOINFORMATICA APLICADAS AL ANALISIS DE
SECUENCIAS NUCLEOTIDICAS Y DE PROTEINAS”

Organizado por la SUBCOMISION DE MICROBIOLOGIA MOLECULAR Y CELULAR - AAM

Curso Virtual dirigido a profesionales de las ciencias biologicas y estudiantes de carreras
afines, con especial énfasis en Microbiologia.

COORDINACION: Pablo Power

DOCENTES: Pablo Power, Alfonso Soler, Marisa Farber, Marcos Paolinelli, Luciano Calderon,
Andrés Morales.

RESUMEN:

La Bioinformatica constituye una aproximacion que atraviesa de manera transversal todas las areas
asociadas a las ciencias biologicas. Sus herramientas tienen una aplicacion y un uso cada vez mas
frecuente, tanto en laboratorios de investigacion basica como aplicada, abarcando a su vez
servicios profesionales de especialidades clinicas, agropecuarias y ambientales. En este curso
virtual proponemos abordar los conceptos basicos que sustentas las diferentes herramientas de
bioinformatica y sus aplicaciones, incluyendo aquellas utilizadas para el analisis de secuencias
nucleotidicas y aminoacidicas, el analisis filogenético, la secuenciacion masiva (NGS), y analisis de
genomas cromosomicos y plasmidicos bacterianos. Los contenidos estan pensando para una
audiencia sin formacion especifica en bioinformatica y/o que requiera de una profundizacion de
conceptos basicos para mejorar el uso de las herramientas disponibles.

OBJETIVOS:

¢ Introducir a los participantes en los conceptos y las aplicaciones a través de ejemplos
practicos de las herramientas basicas para el analisis bioinformatico de secuencias
(nucleotidicas y aminoacidicas) y genomas bacterianos (plasmidos, cromosomas bacterianos)
y

e Conocer algunas de las herramientas bioinformaticas utilizadas para la interpretacion de
resultados provenientes del uso de tecnologia de secuenciacion de alto rendimiento o NGS
(next generation sequencing) Comprender el uso de comandos para el analisis
bioinformatico basico

e Brindar conocimientos basicos para la interpretacion de experimentos de modelado
proteico.

MODALIDAD DE CURSADA:

Actividad dictada de manera online a través de nuestro campus virtual. Consiste en una clase
semanal teodrica (7 clases) que incluiran, cuando corresponda, tutoriales y/6 actividades
demostrativas y ejercicios de aplicacion para ser resueltos por los alumnos.

Las clases estaran pregrabadas y las actividades contaran con un instructivo detallado, por lo que
todo el material estara disponible para que los participantes puedan acceder de acuerdo a su
conveniencia y flexibilidad horaria. El participante podra organizar el tiempo durante la cursada de
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acuerdo a su disponibilidad, siempre que cumpla con todas las actividades propuestas durante a lo
largo de la extension de tiempo del curso.

ELl Ultimo encuentro (clase 8) consistira en una clase sincronica por videoconferencia a través de la
plataforma Zoom, en donde todos los docentes participaran en la realizacion conjunta de una
actividad practica integradora sobre un material que sera enviado previamente, y de esta forma
responder dudas y resolver consultas que se hayan generado a los largo de las clases no sincronicas.

Al finalizar el curso, se tomara una evaluacion.

ATENCION - El curso cumple con los requisitos de la mayoria de los posgrados, posee evaluacion
final y 20 hs. céatedra, pero su validez para sumar horas requeridas para un doctorado depende de

cada escuela de posgrado.

PROGRAMA:

Introducciéon a las herramientas bdsicas de andlisis de

CLASE 1 9/9/2020 secuencias de ADN: diseio de primers, Blast, P. Power
multialineamientos. Tutorial de herramientas online.

CLASE 2 19/9/2020  NGS: introduccion general (RNAseq y metagendmica). M. Paolinelli
Genomas bacterianos. Replicacion, estructura, secuencia
(técnicas, propiedades, bases de datos). Pldsmidos

CLASE 3 23/9/2020 bacterianos. Estructura, propiedades y técnicas para su A. Soler.
estudio y andlisis.

CLASE 4 30/9/2020 Sgcuenc:ac:on de genomas bacterianos. (Comparacion de M. Farber.
diferentes tecnologias NGS

CLASE 5 7/10/2020 Variantcalling, filogenia. L. Calderén.
Taller prdctico (tutorial): ejemplo blast y multiple M. Paolinelli

B Jadfioizony alineamiento: demostracion en linea de comandos y A. Morales.
Bioinformdtica de proteinas: introduccion al analisis de

CLASE 7 21/10/2020  Secuencias de protemqs, blast, multialign, p.redlc_a.on de P. Power-
dominios, etc. Nociones de modelado in silico de
proteinas.

CLASE 8 28/10/2020 Videoconferencia por Zoom con todos los docentes. Taller practico

de 10 a 12 hs.

integrativo. Resumen, preguntas, resolucion de ejercicios de los talleres.
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